
SUPPLEMENTARY MATERIAL 

 

Tab. S1 – Calculated mean genetic distance (d) values (below the diagonal) between species 

with the standard errors (above the diagonal) employing CYTB data.  

 FLA PON URA WIT SYL ALP MYS PEN GUR AGR CHEJ CHEV LAT DRA 

FLA 0,0054 0,0118 0,0160 0,0138 0,0133 0,0174 0,0159 0,0188 0,0180 0,0181 0,0173 0,0182 0,0171 

PON 0,0268  0,0131 0,0166 0,0147 0,0150 0,0180 0,0160 0,0194 0,0188 0,0189 0,0185 0,0187 0,0174 

URA 0,0871 0,0894  0,0151 0,0147 0,0129 0,0163 0,0159 0,0176 0,0168 0,0167 0,0175 0,0174 0,0166 

WIT 0,1152 0,1088 0,1113  0,0165 0,0150 0,0187 0,0188 0,0181 0,0177 0,0177 0,0185 0,0182 0,0172 

SYL 0,0976 0,0982 0,1123 0,1195  0,0162 0,0186 0,0170 0,0188 0,0179 0,0180 0,0177 0,0199 0,0179 

ALP 0,0810 0,0838 0,0851 0,0886 0,1085  0,0176 0,0187 0,0180 0,0176 0,0177 0,0175 0,0182 0,0171 

MYS 0,1350 0,1339 0,1258 0,1436 0,1530 0,1230  0,0190 0,0174 0,0182 0,0183 0,0195 0,0172 0,0172 

PEN 0,1204 0,1124 0,1266 0,1556 0,1266 0,1347 0,1519  0,0188 0,0179 0,0180 0,0173 0,0184 0,0153 

GUR 0,1601 0,1655 0,1534 0,1461 0,1619 0,1340 0,1369 0,1563  0,0183 0,0184 0,0184 0,0192 0,0180 

AGR 0,1491 0,1519 0,1356 0,1325 0,1392 0,1206 0,1467 0,1345 0,1486  0,0051 0,0145 0,0193 0,0173 

CHEJ 0,1479 0,1503 0,1340 0,1311 0,1386 0,1203 0,1439 0,1362 0,1470 0,0173  0,0149 0,0191 0,0175 

CHEV 0,1412 0,1473 0,1433 0,1489 0,1359 0,1297 0,1629 0,1354 0,1506 0,0808 0,0857  0,0193 0,0172 

LAT 0,1563 0,1506 0,1511 0,1470 0,1823 0,1434 0,1271 0,1416 0,1614 0,1647 0,1599 0,1707  0,0141 

DRA 0,1534 0,1507 0,1429 0,1506 0,1635 0,1427 0,1392 0,1182 0,1542 0,1518 0,1509 0,1511 0,1066  

*: FLA: A. flavicollis, PON: A. ponticus, URA: A. uralensis, WIT: A. witherbyi, SYL: A. 

sylvaticus, ALP: A. alpicola, MYS: A. mystacinus, PEN: A. peninsulae, GUR: A. gurkha, AGR: 

A. agrarius, CHEJ: A. chejuensis, CHEV: A. chevrieri, LAT. A. latronum, DRA: A. draco  

 



Tab. S2 – Calculated mean genetic distance (d) values (below the diagonal) between species 

with the standard errors (above the diagonal) employing COI data.  

 FLA PON URA WIT SYL ALP MYS PEN AGR CHEJ CHEV LAT DRA 

FLA 0,0101 0,0106 0,0122 0,0141 0,0103 0,0147 0,0150 0,0162 0,0162 0,0164 0,0162 0,0167 

PON 0,0586  0,0117 0,0124 0,0133 0,0107 0,0152 0,0155 0,0164 0,0164 0,0163 0,0159 0,0163 

URA 0,0788 0,0922  0,0114 0,0128 0,0109 0,0135 0,0146 0,0163 0,0164 0,0165 0,0153 0,0156 

WIT 0,0804 0,0895 0,0840  0,0129 0,0130 0,0130 0,0149 0,0155 0,0155 0,0159 0,0152 0,0159 

SYL 0,1155 0,1030 0,1069 0,0901  0,0126 0,0151 0,0152 0,0166 0,0168 0,0168 0,0163 0,0163 

ALP 0,0626 0,0635 0,0759 0,0904 0,0851  0,0150 0,0156 0,0166 0,0161 0,0162 0,0163 0,0164 

MYS 0,1186 0,1325 0,1202 0,0976 0,1318 0,1246  0,0154 0,0151 0,0154 0,0164 0,0151 0,0151 

PEN 0,1322 0,1370 0,1401 0,1317 0,1481 0,1460 0,1419  0,0143 0,0149 0,0142 0,0154 0,0149 

AGR 0,1528 0,1661 0,1618 0,1378 0,1640 0,1605 0,1389 0,1360  0,0054 0,0100 0,0144 0,0152 

CHEJ 0,1502 0,1655 0,1622 0,1365 0,1684 0,1574 0,1393 0,1352 0,0201  0,0105 0,0145 0,0154 

CHEV 0,1528 0,1560 0,1530 0,1404 0,1679 0,1492 0,1583 0,1265 0,0649 0,0640  0,0150 0,0155 

LAT 0,1463 0,1563 0,1580 0,1295 0,1537 0,1581 0,1317 0,1460 0,1332 0,1358 0,1342  0,0133 

DRA 0,1593 0,1570 0,1563 0,1475 0,1600 0,1595 0,1265 0,1388 0,1358 0,1347 0,1368 0,1137  

*: FLA: A. flavicollis, PON: A. ponticus, URA: A. uralensis, WIT: A. witherbyi, SYL: A. 

sylvaticus, ALP: A. alpicola, MYS: A. mystacinus, PEN: A. peninsulae, AGR: A. agrarius, 

CHEJ: A. chejuensis, CHEV: A. chevrieri, LAT. A. latronum, DRA: A. draco  

 

 

  



Tab. S3 – Calculated mean genetic distance (d) values (below the diagonal) between subgenera 

with the standard errors (above the diagonal) employing CYTB data.  

 
Sylvaemus Karstoyms Apodemus Alsoyms M. musculus 

Sylvaemus 
 

0.016 0.015 0.015 0.016 

Karstoyms 0.136 
 

0.016 0.015 0.018 

Apodemus 0.140 0.151 
 

0.015 0.017 

Alsoyms 0.153 0.133 0.152 
 

0.016 

M. musculus 0.141 0.130 0.150 0.150 
 

 

 

 



Tab. S4 – Calculated mean genetic distance (d) values (below the diagonal) between subgenera 

with the standard errors (above the diagonal) employing COI data.  

 
Sylvaemus Karstoyms Apodemus Alsoyms M. musculus 

Sylvaemus 
 

0.013 0.014 0.013 0.014 

Karstoyms 0.125 
 

0.014 0.013 0.016 

Apodemus 0.156 0.142 
 

0.012 0.015 

Alsoyms 0.154 0.129 0.136 
 

0.014 

M. musculus 0.144 0.148 0.145 0.142 
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